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Le microbiome humain
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Objectifs

1) Quels facteurs anthropometrigues,
dietétiqgues et lies au mode de vie sont
associés au microbiome oral?

2) Déterminer la présence de
biomarqueurs du microbiome oral dans le
cancer du sein, de la prostate et du colon.
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Analyse du microbiome oral sain
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Facteurs lies a la composition du microbiome oral
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De multiples genres de microbiomes oraux sont
associes a des facteurs de la vie quotidienne

Corynebacteriaceae Corynebacterium
- Propionibacteriaceae Pseudopropionibacterium
Paludibacteraceae F0058
Porphyromonadaceae Porphyromonas
Prevotellaceae Prevotella 2
Prevotellaceae Prevotella 6
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Leptotrichiaceae Leptotrichia
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Neisseriaceae Kingella
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Neisseriaceae unclassified
Cardiobacteriaceae Cardiobacterium
Pasteurellaceae Aggregatibacter
Pasteurellaceae Haemophilus
Pseudomonadaceae Pseudomonas

Synergistaceae Fretibacterium

Mollicutes ypcyltyred

I Mycoplasmataceae Mycoplasma I
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On prédit que les portions de céreales raffi_nées seront associées a
des changements dans le métabolisme du carbone
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Resumeé

1) Des facteurs anthropomeétrigues, dietétiques et certaines
données démographiques sont associes au microbiome
oral.

2) Chaqgue facteur explique une variation relativement
faible.

3) L'usage de céreales raffinées est lie a des changements
metaboligues potentiels du microbiome oral.
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Objectifs

1) Quels facteurs anthropometrigues,
dietétiqgues et lies au mode de vie sont
associés au microbiome oral?

2) Déterminer la présence de
biomarqueurs du microbiome oral dans le
cancer du sein, de la prostate et du colon.

"CanPath ()0 &



Explorer les liens entre le microbiome
oral et le cancer

- Absence de cancer lors du prelevement
- Diagnostic provenant d'un suivi ou du registre du cancer
- Cas 1:1 - contrOle apparié

- Sexe

- Age (+/- 2 ans)

-  Fumeur
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Résultats attendus / orientations futures

1) Facteurs de risque du microbiome oral pour le cancer du sein, de la
prostate et du coélon.

2) Classer les individus qui developpent une signature du microbiome oral
axée sur le cancer.

3) Relier les données sur le microbiome oral a d’autres données de CanPath :

( .
O
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1) Métaux lourds dans les ongles d’ortell

é

2) Métabolites sanguins

3) Signatures génétiques
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